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Recenzja rozprawy doktorskiej mgr Aleksandry Janiszewskiej

pt. Czynniki warunkujgce wystepowanie poliksenicznego ektopasozyta u ptakow
zasiedlajgcych odmienne nisze ekologiczne

Formalna charakterystyka rozprawy doktorskiej

Rozprawa doktorska mgr Aleksandry Janiszewskiej zostata przygotowana w Katedrze
Badania Réznorodnosci Biologicznej, Dydaktyki i Bioedukacji Wydziatu Biologii i Ochrony
Srodowiska Uniwersytetu tédzkiego pod kierunkiem promotora prof. Ut dr. hab. Macieja
Bartosa oraz dr. Tomasza Rewicza, ktéry petnit funkcje promotora pomocniczego. Rozprawa
sktada sie z trzech oryginalnych publikacji napisanych w jezyku angielskim, z ktérych pierwsza
zostata opublikowana w czasopi$mie Experimental Parasitology (IF 1,4, 100 pkt MNiSW), druga
w Parasites and Wildlife (IF 2,0, 100 pkt), a trzecia jest manuskryptem w trakcie recenzji w
czasopismie Oikos (IF 3,0).

Wedtug oswiadczenia Autorki, zgodnego z informacjami zawartymi w publikacjach, w pierwszej
pracy byta ona wspétautorem koncepcji badan, przygotowania manuskryptu, analizy danych i
odpowiedzi na recenzje. W drugiej i trzeciej publikacji Jej rola byta podobna z dodatkowym
autorstwem baz danych. Kandydatka ocenita swoj udziat w powstaniu publikacji na 50%-55%,
co jest zgodne z oSwiadczeniami pozostaty wspdtautordw. Biorgc pod uwage wieloautorski
charakter publikacji (7-11 autoréw) nalezy stwierdzi¢, ze rola p. mgr Janiszewskiej w powstaniu
wszystkich trzech rozdziatéw rozprawy doktorskiej bytg wiodaca.

Struktura rozprawy

Rozprawa doktorska jest poprzedzona autorskim opisem, ktdry rozpoczyna sie
streszczeniami w jezyku polskim i angielskim oraz ogélnym wprowadzeniem do tematyki badan
prowadzonych przez Doktorantke. Nastepnie przedstawiono cele i hipotezy badawcze
poszczegblnych rozdziatéw/publikacji. W kolejnym rozdziale metodycznym zaprezentowano
obszerng charakterystyke réznorodnosci taksonomicznej, biologii i ekologii badanych
pasozytéw (wpleszcze) i ich wybranych gatunkéw zywicielskich (ptaki), obszar badan oraz
metodyke odtowu ptakéw i prébkowania pasozytédw oraz stosowane metody laboratoryjne
(sekwencjonowanie DNA) i statystyczne. Kolejna czes¢ dotyczagca omdwienia wynikéw i dyskus;ji
podzielona jest na trzy czesci odnoszace sie do poszczegdlnych publikacji. Opis rozprawy
zamyka obszerny i aktualny spis literatury oraz spis pozostatego dorobku naukowego
doktorantki (dwie publikacje). Zatgczono trzy publikacje stanowigce rozprawe wraz z
stosownymi oswiadczeniami wspotautoréw o ich udziale w poszczegdlnych publikacjach.



Za wyjatkiem ostatniego manuskryptu, wyniki zostaty opublikowane w renomowanych
czasopismach naukowych, a publikacje przeszty juz proces recenzji i korekty edytorskiej (z
wyjatkiem ostatniego manuskryptu), zatem trudno by sie spodziewac, by zawieraty one btedy
strukturalne i usterki jezykowe badz stylistyczne. | faktycznie, s3 one skonstruowane wedfug
odpowiednich standardéw wymaganych w czasopismach biologicznych i napisane dobrym
jezykiem.

Uwazam, ze struktura rozprawy wraz z opisem jest prawidfowa i zawiera wszystkie niezbedne
elementy wymagane dla dysertacji doktorskich.

Ocena merytoryczna
1. Aktualnosé i oryginalnos¢ tematu

Pierwsza z publikacji ma bardziej charakter metodyczny niz $cisle badawczy i dotyczy
opracowania nowego narzedzia molekularnego do analiz struktury genetycznej, ekologii i
czynnikow decydujacych o charakterze zwigzkdéw z zywicielami wpleszczy z rodzaju Ornithomya.
Stworzenie narzedzi molekularnych, markeréw STR, byto niezbednym pierwszym krokiem do
realizacji powyzszych celéw. Uwazam te wyniki za znaczne osiaggniecie Doktorantki, gdyz
dotychczasowy brak narzedzi molekularnych uniemozliwiat prowadzenie nowoczesnych analiz
parazytologicznych w tej istotnej grupie ektopasozytow ptakdw i ssakdw. Bioragc pod uwage
rosnace zainteresowanie ekologia wpleszczy, ich strategiami dyspersyjnymi i wptywem migracji
ptakéw na przeptyw patogendw wektorowanych przez te ektopasozyty, opracowanie przez
Doktorantke takich narzedzi analitycznych ma istotne znaczenie dla metodologii badan w tej
grupie.

Druga praca, wykorzystujgca stworzone markery molekularne, dotyczy aktualnego i waznego
problemu biologii ewolucyjnej i ekologii pasozytow, jakim jest wptyw zréznicowania zywicieli na
strukture genetyczng pasozyta. Analiza zréznicowania genetycznego populacji Ornithomya
avicularia zasiedlajacych réznych filogenetycznie i ekologicznie zywicieli wpisuje sie w
intensywnie rozwijane badania nad interakcjami pasozyt-zywiciel oraz mechanizmami
przeptywu gendw i adaptacji do zajmowanego zywiciela. Tematyka pracy jest szczegdlnie
aktualna w kontekscie rosngcego zainteresowania rolg pasozytéw w funkcjonowaniu
ekosystemow oraz ich znaczeniem jako wektoréw patogendow. W przypadku pasozytow ptakéw
zagadnienie to nabiera dodatkowego znaczenia ze wzgledu na migracje zywicieli, ktére moga
sprzyjac rozprzestrzenianiu zaréwno samych pasozytéw, jak i przenoszonych przez nie
mikroorganizmaow.

W ramach trzeciej publikacji Doktorantka zajmuje sie rozpoznaniem czynnikéw ksztattujgcych
wzorzec zwigzkow w uktadzie polikseniczny ektopasozyt-zywiciel i analizuje, w jaki sposéb cechy
biologii i filogenezy zywiciela oraz srodowiska zewnetrznego wptywaja na prewalencje
wpleszczy u ptakdw migrujgcych. Tematyka publikacji jest szczegdlnie aktualna w kontekscie
zmian klimatycznych, przeksztatcen srodowiska oraz globalnych migracji zwierzat, ktére moga
istotnie wptywac na rozprzestrzenianie pasozytéw i patogendw. Moje szczegdlne uznanie budzi
imponujacy zakres badan, w ktorych pod katem obecnosci wszotéw przeanalizowano ponad



100 000 osobnikéw ptakéw reprezentujgcych 157 gatunkdéw. Dzieki wykazaniu, ze
rozmieszczenie réznych gatunkow wpleszczy jest skorelowane z kombinacjg masy ciata, strategii
migracyjnej, zajmowanego siedliska i niszy troficznej zywicieli, Doktorantka z wspotautorami
whiostfa istotny wktad do zrozumienia mechanizmow ksztattujgcych interakcje pasozyt-zywiciel.

Podsumowujac, uwazam, ze rezultaty badan sktadajgce sie na wszystkie trzy publikacje
stanowigce rozprawe doktorskg p. mgr Janiszewskiej wypetniajg kryterium novum naukowego.
Podejmujg one problematyke zardwno aktualng, jak i naukowo istotnga, faczac zagadnienia
ekologii i ewolucji ektopasozytow. Dzieki szerokiej skali i nowoczesnemu podejsciu
metodycznemu badania p. mgr Janiszewskiej stanowig wazny wktad w rozwdj tej dziedziny. W
odniesieniu do uktadu wpleszcze-ptaki mozna je bez watpienia okresli¢ jako pionierskie.

2. Celihipotezy badawcze

W kazdej z trzech publikacji, po zwieztym przedstawieniu tta naukowego podjetych
badan, zostaty przedstawione cele poszczegdlnych przedsiewzie¢ oraz hipotezy badawcze, ktére
miaty by¢ zweryfikowane. Tymi celami byto:

1. opracowanie nowego narzedzia molekularnego opartego na markerach
mikrosatelitarnych do badan z zakresu ekologii molekularnej i genetyki populacyjnej w
rodzaju Ornithomya,

2. zbadanie struktury genetycznej populacji oraz wewnatrzgatunkowego zrdznicowania O.
avicularia zasiedlajgcego rdzne gatunki zywicieli w trakcie ich jesiennej migracji.
Postawiono hipoteze, ze wzorce zréznicowania genetycznego tego gatunku wpleszcza
powinny odzwierciedlaé zréznicowanie filogenetyczne lub ekologiczne jego zywicieli,

3. przeanalizowanie zmiennosci w prewalencji wpleszczy na przeszto 150 gatunkach
ptakéw podczas jesiennej migracji. Weryfikowang hipotezg byto stwierdzenie, ze na
prewalencje dwéch modelowych gatunkéw ektopasozytéw (=najczestszych) moga
wptywad rézne kombinacje cech zywicieli, ze wzgledu na ich odmienne strategie
pasozytnicze (odpowiednio: generalistyczne i specjalistyczne) oraz preferencje
zywicielskie.

Uwazam, ze cele i hipotezy badawcze zostaty jasno sformutowane, miaty istotne znaczenie
naukowe i zostaty pomysinie zrealizowane i zweryfikowane w ramach kazdej z publikacji
stanowigcych rozprawe doktorska.

3. Metodologia

W pierwszej publikacji, metodycznej, zastosowano nowoczesne narzedzia do wyszukania
markeréw STR dla O. avicularia. Doktorantka jasno okreslita kryterium wykluczenia markeréw,
cho¢ moze warto by byto doprecyzowac liczbe markeréw wykluczonych oraz ostateczng liczbe
zastosowanych loci, co zwiekszytoby przejrzystosé zastosowanej procedury. W wyniku
przeprowadzonych badan uzyskano cenne narzedzie do analiz populacyjnych O. avicularia i
pokrewnych gatunkdw.



W drugiej publikacji Doktorantka prawidtowo zastosowata wtasciwe procedury weryfikacji
jakosci sekwencji oraz wykorzystata odpowiednie testy statystyczne i programy do analizy
zrdznicowania oraz struktury genetycznej populacji. Potgczenie analiz FST, Dest, STRUCTURE i
DAPC zapewnito wysokg wiarygodnosé wynikéw. Drobne doprecyzowania techniczne (np.
poziom istotnosci, parametry STRUCTURE) mogtyby dodatkowo zwiekszy¢ przejrzysto$¢ metod.

W trzecim rozdziale (manuskrypcie) metody zostaty trafnie dobrane do osiggniecia zatozonych
celéw badawczych. Podkresli¢ nalezy bardzo duzg prébe pozyskanych zywicieli i wziecie pod
uwage w analizach statystycznych wielu parametrow ekologicznych oraz czynnika
filogenetycznego. W efekcie rezultaty charakteryzujg sie wysoka wiarygodnoscig wnioskow
dotyczacych mechanizmow ksztattujgcych prewalencje obu nadanych gatunkéw wpleszczy.

Ogdlnie moge stwierdzi¢, ze zastosowane w rozprawie przez Doktorantke metody i narzedzia
analityczne sg nowoczesne, adekwatne do rozwigzywanych problemdw i zapewniajg wysoka
wiarygodnos¢ uzyskanych wynikow.

4. Literatura

Stwierdzam, ze w kazdej z publikacji dokonano bardzo rzetelnego przegladu literatury.
Bibliografia jest obszerna, ale nie nadmiernie przetadowana. Poszczegdlne pozycje sg wtasciwie
wyselekcjonowane i dotyczg wszystkich aktualnych i kluczowych publikacji, ktore zostaty
odpowiednio zacytowane we wstepach, opisach metodycznych i dyskusji rezultatéw. Dobor
tych zrédet informacji oraz sposob ich wykorzystania w publikacjach Swiadczy o dobrym
teoretycznym przygotowaniu Doktorantki do realizacji zadan badawczych w parazytologii.

5. Uwagi krytyczne i dyskusyjne

W pierwszej kolejnosci odniose sie do opisu rozprawy przygotowanego przez
Doktorantke, a nastepnie przedstawie uwagi do opublikowanych prac.

Rozdziat Wprowadzenie w opisie ma zbyt ogdlny charakter wstepu do parazytologii ewolucyjnej
i to bardziej w odniesieniu do patogenow niz ektopasozytéw. Zbedne jest rozpisywanie sie o
tym, ze wpleszcze moga wektorowad patogeny, poniewaz ich identyfikacja nie byta zadaniem
rozprawy doktorskiej. W literaturze jest wiele przyktaddéw badania zwigzkéw ekologicznych i
ewolucyjnych ektopasozytéw i ich zywicieli i do tych informacji jako przedmiotu badan
Doktorantki nalezato sie odnies¢ we Wprowadzeniu. Ponadto w tym rozdziale powinna by¢
zamieszczona ogolna charakterystyka biologii i ekologii wpleszczy i ich wybranych zywicieli. Te
informacje znajdujemy w rozdziale Metody, co jest nielogiczne. Z kolei w Metodach, ktore
powinny nosi¢ tytut Materiat i metody, brak informacji charakteryzujacych pozyskany materiat,
a przeciez byt imponujacy i stanowigcy, moim zdaniem, jedng z najwiekszych wartosci tej
rozprawy. Ponadto w czesci Cele i hipotezy badawcze pojawia sie czeSciowe omowienie
wynikow, co tez jest btedem. Wymienione powyzej usterki dotyczg strony formalnej i btedéw w
przypisaniu odpowiednich tresci do adekwatnych rozdziatéw opisu, nie s natomiast zarzutami
o charakterze merytorycznym.



Praca dotyczaca opracowania markeréw STR (Janiszewska et al., 2023) przedstawia
opracowanie nowego molekularnego narzedzia do badania ekologii molekularnej wpleszczy.
Narzedzie te uzyskano pomimo poczatkowego btedu metodycznego, polegajgcego na uzyciu
danych genomowego DNA pojedynczego osobnika. Takie podejscie uniemozliwito wykrycie
polimorfizmu pojedynczych nukleotydéw, co mogto mieé przetozenie na brak amplifikacji
niektdrych loci. Mimo tego, liczba i heterozygotycznos¢ pozyskanych markerdéw sg
wystarczajace do prowadzenia analiz populacyjnych O. avicularia.

Mam ponadto kilka drobnych uwag do powyzszej pracy:

1. w publikacji powinny znalez¢ sie tylko te loci, ktore przeszty pozytywne testy PCR. W
tabelach niepotrzebnie znalazty sie loci 3, 10, 13 i in., ktére nie daty produktu PCR. Jest
to normalna sytuacja, ze nie wszyscy kandydaci na marker STR takim markerem
ostatecznie zostaja, a ujecie ich w tabelach tylko zaciemnia przekaz.

2. locus nr 4 - Autorka nigdzie w publikacji nie komentuje wyniku wskazujacego, ze startery
nie dziataty w gatunku, dla ktérego je zaprojektowano, a umozliwity amplifikacje alleli w
locus STR innego gatunku z tego samego rodzaju.

3. jest dla mnie niejasne, co oznaczajg kolory i symbole na Fig. 1 w tej publikacji; swoja
drogg powinien to wychwycic redaktor na etapie przyjmowania manuskryptu.

W publikacji na temat zréznicowania genetycznego wpleszczy (Janiszewska et al., 2025), cho¢
mamy do czynienia z dobrze prébkowanymi i réznorodnymi biologicznie, ekologicznie i
filogenetycznie zywicielami, to probki pochodzg w rzeczywistosci z relatywnie ograniczonego
obszaru (Polska) w odniesieniu do ich realnego zasiegu. To utrudnia ocene, czy obserwowane
rdznice genetyczne sg efektem ekoewolucyjnej interakcji z zywicielem, czy raczej izolacji
geograficznej. Ponadto chod dane dotyczace odtowionych ptakéw sg solidne, to, précz
prewalencji, informacje o populacji wpleszczy sg ubogie, np. nie ma danych o pfci pasozytow
czy, przede wszystkim, poziomie infestacji. Moze to prowadzi¢ do trudnosci z oceng, czy efekty
ekologiczne nie nakfadaja sie czesciowo z genetycznymi.

Do badan wybrano cztery ,,gatunki” zywicieli, ale dwa gatunki Acrocephalus potraktowano jako
jeden. To troche ryzykowne uproszczenie. Jest to tylko drobna frakcja z 65 gatunkdéw
potencjalnych zywicieli. Zatem rezultaty przedstawiajg tylko pewien (jaki?) fragment z petnej
skali mechanizmoéw ksztattujacych poliksenizm O. avicularia.

Manuskrypt Janiszewska et al. (2025) to bardzo solidne, szeroko zakrojone badanie oparte o
obszerny materiat zbierany przez 10 lat. Jednakze mam podobne uwagi co do zakresu
interpretacji wynikow jak w poprzedniej publikacji. Badania dotyczyty tylko zerojedynkowej
prewalencji analizowanej w trakcie fragmentu cyklu zyciowego zywicieli (jesienna migracja) i
ograniczonego w skali ich zasiegu areatu (Polska). Mimo, ze wykonano gigantyczng prace, to
uzyskane wyniki sg jedynie pewnym, trudnym do walidacji fragmentem catego scenariusza
ekoewolucyjnego dla globalnego uktadu wpleszcze-ptaki. Choc liczebnosé préb jest ogromna, to
wiekszosc¢ z nich pochodzi z wréblowych (Passeriformes). Zdecydowanie mniejsze prébkowanie
ptakdéw z innych rzedéw moze wptywaé negatywnie na poréwnania miedzy gatunkami. Ponadto
analizy oparte sg na usrednionych cechach gatunkowych (masa ciata, strategia pokarmowa, typ
siedliska). Moim zdaniem te dane powinny by¢ rozszerzone o informacje, zapewne



odnotowywane przez ornitologdéw w trakcie odtowdw, dotyczace np. kondycji osobnikéw, stanu
upierzenia, poziomu ttuszczu, warunkéw pogodowych - sg to czynniki potencjalnie istotnie
wptywajace na obecnosé tak mobilnych ektopasozytéw jakimi sg wpleszcze.

Pytania, ktére recenzent chciatby zada¢ Doktorantce podczas obrony

1. W drugim rozdziale pracy analizowana jest struktura genetyczna czterech populacji
O. avicularia zasiedlajacych rézne gatunki ptakow. Autorka analizujgc rezultaty
STRUCTURE i DACP twierdzi, ze obie rekonstruujg podobne dwa klastry. Wydaje mi sie,
ze o ile w STRUCTURE faktycznie ,,pomaranczowy” genotyp jest bardziej
charakterystyczny dla bekasa i kosa w odréznieniu do uszatek i
trzciniakdw/trzcinniczkéw, to DACP raczej pokazuje trzy klastry, grupujac osobno kosy i
bekasy. Prositbym o wyjasnienie tej kwestii.

2. W trzeciej pracy stwierdzono stabe zréznicowanie genetyczne i szeroki krag zywicieli u
wpleszczy, co raczej nie jest zaskakujgce ze wzgledu na ich mobilno$é. Bardziej
zastanawiajgce sg rezultaty dotyczgce Ornithomyia biloba z dymdéwki wskazujgce na
praktyczng monoksenie/oligoksenie i stenoksenie (sporadycznie, ale regularnie na
okndéwce). Co takiego jest w tym gatunku wpleszcza albo/i dymdwki, ze idzie ,pod prad”
prawie wszystkim pozostatym asocjacjom wpleszcze-ptaki?

3. Wohpleszcze sq w wiekszosci wielozywicielskimi pasozytami. A czy stwierdzono przypadki
zywicieli zasiedlonych przez wiecej niz jeden gatunek wpleszcza?

Podsumowanie i wniosek korncowy

Uwazam, ze przedstawiona do oceny rozprawa doktorska p. mgr Aleksandry
Janiszewskiej jest oryginalnym dzietem naukowym, w powstaniu ktérego Doktorantka miata
wiodacg role. W swych badaniach wykorzystata ogromny i unikalny w skali Swiata materiat,
ktory opracowata za pomocg nowoczesnych, w tym autorskich narzedzi molekularnych i dobrze
dobranych narzedzi statystycznych. Uzyskane wyniki sg wiarygodne i przyczyniajg sie nie tylko
do poznania nieznanych dotad zaleznosci w ukfadzie wpleszcze-ptaki, ale majg ogdlniejsze
znaczenie dla poznania ewolucji i ekologii poliksenicznych pasozytéw.

Stwierdzam zatem, ze recenzowana rozprawa doktorska p. mgr Aleksandry Janiszewskiej
spetnia warunki okreslone w art. 187 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie
wyzszym i nauce (Dz. U. z 2024, poz. 1571). W zwigzku z tym wnioskuje do Komisji
Uniwersytetu tédzkiego ds. Stopni Naukowych w dyscyplinie nauki biologiczne o dopuszczenie
p. mgr Aleksandry Janiszewskiej do dalszych etapdw postepowania w sprawie nadania stopnia
doktora w dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.
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